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Introdugao

A analise dos dados gerados por tecnologias de
sequenciamento de DNA de nova geragdao (NGS, do
inglés next generation sequencing) constitui hoje um
desafio para pesquisadores da area da saude. Uma
alternativa é a utilizacdo de ferramentas baseadas na
web (ou interfaces web) que estdo disponiveis
publicamente na internet e podem ser facilmente
utilizadas no cotidiano de um laboratério de pesquisa.
Para auxiliar esses pesquisadores, foram elaborados
protocolos que possuem baixo custo e facilitam a
utilizagao das interfaces web.

Na bioinformatica varios softwares podem ser usados
para montagem e caracterizagdo das sequéncias
nucleotidicas. No entanto, muitos desses softwares
requerem conhecimentos de programacdo avangada e
possuem custos elevados.

Solugao e Beneficios

A solugdo proposta para essa problematica foi a
elaboracdo de protocolos que possam auxiliar os
pesquisadores a utilizarem ferramentas baseadas na
web (interfaces web). Foram elaborados 4 protocolos, a
fim de auxiliar os pesquisadores na utilizacdo das
plataformas Kaptive, CRISPRCasFinder, Phaster e

Bauytpe. A construgéo de cada protocolo foi feita a partir
de aplicativos simples como o Microsoft Word. A fim de
verificar a eficacia dos protocolos, pesquisadores e a
equipe do Laboratério de Microbiologia Médica (LMM)
testaram e aprovaram para o uso.
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Figura 1. Protocolos das interfaces web

Potencial de Mercado e Diferencial Competitivo
Dentro do mercado esses protocolos sao interessantes
pelo baixo custo e alta praticidade, contribuindo no uso
de plataformas que auxiliam em pesquisas importantes.
Os protocolos convertem uma linguagem inacessivel em
outra acessivel e didatica, esse fato torna-os uma
inovagao tecnoldgica, a qual pode auxiliar inumeros
pesquisadores. Seu grande diferencial € o fato de
estarem em portugués, possuirem cores atribuidas de
acordo com a plataforma, setas e numeros indicativos
(Figura 1). Além disso, eles estdo sendo aplicados em
outros projetos dentro do LMM. Portanto, possuem
grande potencial dentro dos laboratérios, visto que
muitos pesquisadores que ndo sao da area da
bioinformatica poderao usa-los em seus estudos.

Consideragées Finais

O desenvolvimento desses protocolos possui 0 objetivo
de auxiliar cientistas da area da saude em relagéo ao uso
das interfaces web para analise de dados obtidos a partir
do sequenciamento de DNA. Acreditamos que a melhor
compreensao dos principios da bioinformatica, por
profissionais da saude, aumentarad a compreensao na
analise do genoma do patégeno, colaborando para a
vigilancia epidemioldgica de bactérias multirresistentes
dispersas em todo o mundo.
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