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Resumo

O objetivo do trabalho foi avaliar a expressao génica do
gene CmARF18 em frutos de meldo amarelo cv.
Eldorado, tratados com acido indolacético, TIBA,
sacarose, tendo frutos verdes e maduros como controle.
O gene CmARF18 mostrou-se mais expresso em frutos
maduros e tratados com sacarose nas analises de qPCR,
avaliadas pelo método de LIVAK; SCHMITTGEN (2001.

Introducéo

A auxina (AlA) é o principal fitormodnio referente ao
crescimento e desenvolvimento de frutos, como o melédo
(Cucumis melo L.). Portanto, o presente trabalho teve
como objetivo avaliar a expressao génica de transducdo
de sinal da via metabdlica de auxina na maturacdo de
frutos ndo-climatéricos de meldo amarelo, submetidos a
tratamentos com acido indolacético, &acido 2,3,5-
tioobenzéico (TIBA) e sacarose.

Materiais e Métodos

Para a realizacdo do projeto, foram utilizados frutos da
cultivar Eldorado, (2021/2022), conduzida na Casa de
Vegetacdo da UEPG. Foram usadas amostras de melédo
amarelo tratados com &cido indolacético (AlA), acido
2,3,5-tioobenzéico (TIBA), sacarose, também amostras
de controle de frutos verdes e frutos maduros, sendo que
todas as amostras encontravam-se congeladas a -80°C.
A fim de avaliar a expressado génica do gene de interesse,
CmARF18, nos tratamentos ja citados, foram realizadas
RT-gPCRs, onde foram quantificadas pelo método de
LIVAK; SCHMITTGEN (2001).

Resultados e Discussao

Para o gene CmARF18, os frutos maduros e tratados com
sacarose obtiveram maior expresséo génica relativa, nao
se diferenciando entre si estatisticamente. Os frutos
verdes, tratados com TIBA, tiveram os menores indices
de expressao do gene em questao. A auxina foi o Unico
tratamento que néo diferiu a 5% de probabilidade dos
frutos maduros e tratados com sacarose.

Os genes GH3.6 e IAA13 ndo foram detectados nas
andlises da PCR convencional realizadas, de forma a
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demonstrar que a expressao de tais isoformas podem nao
ser significativas em frutos de melao ‘Eldorado’.

Figura 1. Expressao relativa do gene CmARF18, determinada através
de 27-(A49), Resultados expressos através da média obtida para os
tratamentos + erro padréo. Letras iguais ndo diferem entre si pelo Teste
de Tukey a 5% de significancia.
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Conclusao ou Conclusodes

A partir dos resultados obtidos com as analises de
expressao génica do gene CmARF18, observou-se que o
gene se mostrou mais expressivo em frutos maduros e
frutos tratados com sacarose, que podem demonstrar que
possivelmente a expressdo deste gene pode estar
relacionada a teores de acgUcares nos frutos. E ao invés
do crescimento do fruto, essa isoforma pode ser inibidora
da auxina e indutora do amadurecimento dos frutos de
meldo n&o-climatérico.
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