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Resumo

A familia Loriicaridae é considerada interessante do
ponto de vista citogenético e evolutivo devido a sua
extensa variacdo cariotipica. Rineloricaria apresenta
ampla variacdo do numero cromossémico diploide (2n),
atribuida a rearranjos cromossémicos, como as fusdes
céntricas, ou Robertsonianas (Rb), com a participacéo
de diferentes classes de DNAs repetitivos flanqueando
os sitios de quebras. Neste trabalho, prospectamos
DNAs satélites (satDNAs) no genoma de R. latirostris e
as sondas foram mapeadas por hibridizacdo in situ
fluorescente (FISH). RlaSat03 apresentou marcacdes
em 03 pares cromossbmicos, enquanto RlaSat04
mostrou sitio Gnico no par 20.

Introducéao

A participac@o de diferentes classes de DNAs repetitivos
foi sugerida como desencadeadora de quebras
cromossdmicas e rearranjos em Rineloricaria (Glugoski
et al.,, 2018, 2022). satDNAs sdo DNAs repetitivos em
tandem que apresentam variagbes no tamanho, nimero
e sitios cromossdmicos. Recentemente, a biblioteca de
DNA de R. latirostris (2n=46) foi sequenciada (Glugoski
et al.,, 2022), permitindo a prospeccédo de aglomerados
enriquecidos com DNAs repetitivos. Neste trabalho,
foram isoladas as coépias mais representativas de

satDNAs a partir do genoma de R. latirostris, as quais
foram utilizadas como sondas em ensaios de FISH.

Materiais e Métodos

Exemplares de R. latirostris (h=12) foram previamente
coletados no Rio Laranjinha (bacia do Cinzas,
Ventania/PR) (Processo CEUA: 0227067). Utilizando-se
0 programa Tandem repeats analyzer (TAREAN)
(NOVAK et al., 2017), foram identificados o RlaSat03 e
Rlasat04, sintetizados oligonucleotideos especificos e,
por fim, foram realizadas as amplificacdes dessas
regibes. Na técnica de FISH (Pinkel; Straume; Gray,
1986), foram utilizadas sondas marcadas com
digoxigenina-11dUTP e biotina, e os sinais foram

detectados com anti-digoxigenina rodamina e
streptavidina 488 conjugada Alexa Fluor,
respectivamente.

Resultados e Discussao
Rineloricaria latirostris apresenta 2n=46 e formula
cariotipica 10m+4sm+32st/a, sendo descrita como uma
espécie indicativa de apresentar fusdo Rb (Glugoski et

UZPG

Universidade
Estadual de
Ponta Grossa

ISSN 1676-0093

al., 2018). Utilizando-se o TAREAN, identificamos 21
satDNAs, dos quais dois foram isolados e submetidos a
FISH. RlaSat03 mostrou-se presente em 3 pares
cromossémicos em regides pericentroméricas, enquanto

RlaSat04 apresentou sitio Unico na  regido
pericentromérica do par st/a 20 (Fig. 1).
Figura 1. Cariétipo de R. latirostris submetido & dupla-FISH. sonda

RlaSat03 (em verde) e sonda RlaSat04 (em vermelho). Barra=10 pm.

Conclusao

Dados citogenéticos prévios evidenciaram que alguns
pares metacéntricos de R. latirostris tenham origem por
fusdo Rb de cromossomos st/a, apresentando acimulos
de DNAs repetitivos flanqueando o seu ponto de fuséo.
RlaSat03 apresentou marcacbes nas regides
pericentroméricas dos pares ml, 2 e 3, podendo estar
envolvido em eventos de fus@do cromossdmica. Este
dado ser4d melhor investigado posteriormente com a
utilizacdo de outras sondas, aliado a uma analise
comparativa utilizando-se outras populagBes de R.
latirostris com 2n diferentes.
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