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Resumo  

A construção de barragens em rios acarreta problemas 

como eutrofização, anoxia, interrupção ao fluxo gênico e 

perda da diversidade genética em peixes. Prochilodus 

lineatus, uma espécie migradora, é afetada por esses 

impactos negativos à diversidade. Desta forma, nosso 

objetivo foi analisar o DNA mitocondrial de exemplares 

de P. lineatus no rio Tibagi para compreender 

variabilidade genética existente. As análises de 

diversidade a partir do gene citocromo C oxidase (COI) 

demonstraram variabilidade genética para a população, 

a qual precisa ser mais bem compreendida na 

comparação entre os trechos a montante e jusante da 

represa em Tibagi. 
 

Introdução 
 

As barragens de usinas hidrelétricas, como a que ocorre 

em Tibagi-PR, constituem uma das principais ameaças à 

biodiversidade de água doce (VÖRÖSMARTY et al., 

2010). A estruturação populacional e o acúmulo de 

diferenças genéticas entre diferentes grupos de uma 

mesma espécie podem levar ao isolamento reprodutivo, 

interrupção do fluxo gênico, diminuição do tamanho 

efetivo da população e ao aumento da endogamia, o que 

torna esses grupos mais suscetíveis ao declínio 

populacional (da ROSA et al., 2021). Portanto, o objetivo 

deste trabalho foi analisar a diversidade genética de P. 

lineatus no rio Tibagi. 
 

 

Material e Métodos 

Amostras de fígado de oito exemplares de P. lineatus, 
capturados no rio Tibagi, em Tibagi-PR (trecho superior 
a represa) foram utilizadas para a extração do DNA 
genômico. O DNA foi utilizado como molde em reações 
em cadeia da polimerase para obtenção da sequência 
COI. As amplificações foram confirmadas em 
eletroforese em gel de agarose 1% e os fragmentos de 
DNA foram purificados e, posteriormente, submetidos ao 
sequenciamento nucleotídico. As sequências foram 
analisadas para obtenção da distância genética, 
diversidade haplotípica (h), diversidade nucleotídica (π) 
e construção de uma rede haplotípica. 
 

 

Resultados e Discussão 
 

A amplificação do gene mitocondrial COI nas amostras 

de P. lineatus gerou amplicons de cerca de 650 pb 

(Figura 1a). As sequências obtidas, após análise dos 

parâmetros de qualidade, geraram uma matriz de 459 

pb. Entre as oito sequências COI foram identificados 

sete haplótipos, os quais divergem entre si com uma ou 

duas substituições nucleotídicas (Figura 1b). Os dados 

demonstraram sete sítios polimórficos, uma diversidade 

haplotípica de 0,964 e nucleotídica π = 0,0059. 

 
Figura 1. Em (a), gel de agarose 1%, evidenciando os produtos de 

amplificação do COI (~650 pb); Em (b), rede haplotípica.  
 

A distância genética entre as sequências dos indivíduos 

mostrou uma variação de 0 a 1,32 % (Tabela 1). Um 

estudo de variabilidade genética em P. lineatus do rio 

Mogi-Guaçu-SP também demonstrou variabilidade 

genética significativa, além de relatar diferenciação 

populacional ao longo do tempo (da ROSA et al., 2021).   
 

Tabela 1. Distância genética entre as sequências/indivíduos.  
 

 

Conclusão 
 

A amostra populacional de P. lineatus do trecho superior 

do rio Tibagi apresenta variabilidade genética. Contudo, 

são necessários estudos com N maior e com exemplares 

a jusante da barragem da usina hidrelétrica em Tibagi, a 

fim de uma compreensão mais detalhada da 

estruturação populacional. 
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