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Resumo  

O objetivo foi avaliar a interferência exógena de ABA na 
expressão do gene CmNCED1 e nos atributos de 
qualidade pós-colheita de frutos de melão não = 
climatérico da cv. Eldorado, que foi cultivado em Casa 
de Vegetação na UEPG. Os tratamentos consistiram na 
aplicação de: ABA, NDGA, sacarose e água (controle). 
Através de análises de expressão gênica, no gene de 
interesse CmNCED1, frutos tratados com o NDGA 
apresentaram maior expressão relativa na qPCR, 
analisada pelo método de Livak. 

Introdução 

O ácido abscísico (ABA) é um dos principais hormônios 
relacionados à maturação frutos, especialmente de não 
– climatéricos (TAIZ, et al). Portanto, o presente trabalho 
teve como principal objetivo avaliar os efeitos da 
aplicação de ABA, sacarose e inibidor da síntese de ABA 
em frutos de melões não climatéricos, através de 
análises de pós-colheita (físico-químicos) e da 
expressão do gene 9-cisepoxicarotenoide dioxigenase 
Isoforma1 no processo de amadurecimento dos frutos. 

Materiais e Métodos 

Para o projeto foi utilizada a cultivar Eldorado, que foi 
cultivada na segunda quinzena de outubro na Casa de 
Vegetação da UEPG. Os tratamentos aplicados aos 25 
dias de maturação dos frutos, foram: ácido abscísico 
(500 uM), ácido nordihifroguaiarético (inibidor da enzima 
9-cis- epoxicarotenoide dioxigenase - 500 uM), sacarose 
(400 uM) e testemunha (H2O). Foram realizadas análises 
de expressão gênica por qPCR no LabMOM, onde foram 
realizadas 3 repetições da análise de expressão gênica 
e elas foram analisadas pelo método de LIVAK; 
SCHMITTGEN (2001). 
 

Resultados e Discussão 
 
Figura 1. Expressão relativa do gene NCED1, determinada através de 
2^-(∆ΔCq). Resultados expressos através da média obtida para os 
tratamentos ± erro padrão. 

 
 
De acordo com as informações presentes no gráfico, 
pode-se observar que ao comparar os tratamentos, o 
gene teve maior expressão relativa no tratamento do 
ácido nordihifroguaiarético (inibidor da enzima 9-
cisepoxicarotenoide dioxigenase).  
 

Conclusão  
 
Através do método de LIVAK; SCHIMITTGEN (2001), 
pode-se observar que a houve maior expressão relativa 
do gene CmNCED1 com o tratamento de NDGA, quando 
comparado com o controle e com o ABA, podendo 
indicar que o gene em questão pode não interferir na 
síntese do ABA aplicado. 
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