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Resumo 

Considerados hotspots para mutações, diversos 
trabalhos já relataram o envolvimento dos elementos 
transponíveis (TEs) em quebras e rearranjos 
cromossômicos, culminando na diversificação cariotípica 
em algumas espécies de peixes. O objetivo deste 
trabalho foi analisar citogeneticamente exemplares de 
Harttia sp., considerando-se o isolamento e posterior 
mapeamento físico do TE Tc1-Mariner. Os exemplares 
apresentaram 2n=62 cromossomos, os quais continham 
marcações dispersas do TE. Acúmulos de sinais foram 
observados nas regiões intersticiais de alguns pares, 
porém sem evidências de colocalização à sítios de rDNA 
5S, os quais são tidos como pontos importantes de 
quebras e rearranjos cromossômicos em membros de 
Loricariidae, indicando assim o não envolvimento deste 
TE nos eventos que geraram a diversidade cariotípica 
nesta espécie. 

Introdução  

Em Loricariidae, os TEs têm sido estudados em relação 
à organização estrutural e mapeamento físico nos 
cromossomos, objetivando a análise do envolvimento 
destes elementos nos eventos de rearranjos 
cromossômicos, que culminariam na variação cariotípica 
presente no grupo (GLUGOSKI et al., 2018, PRIMO et 
al., 2018). Harttia é considerado um gênero interessante 
sob o ponto de vista genético e evolutivo, considerando-
se suas variações de 2n e fórmulas cariotípicas 
(BLANCO et al., 2017). Assim, propomos o isolamento e 
localização do Tc1-Mariner nos cromossomos de Harttia 
sp. a fim de se verificar o possível envolvimento deste 
TE na sua diversificação cromossômica. 

Material e Métodos 

Espécimes de Harttia sp. (n=10) foram coletados no rio 
Barra Grande (bacia do rio Ivaí, Prudentópolis-PR). 
Foram obtidas preparações cromossômicas mitóticas. O 
DNA genômico foi extraído e utilizado como molde na 
PCR, contendo primers para o Tc1-Mariner. O fragmento 
foi clonado, sequenciado e utilizado como sonda na 
FISH (PINKEL et al., 1986). As sondas foram marcadas 
com digoxigenina 11-dUTP e a detecção do sinal foi 
realizada por anti-digoxigenina rodamina. Cromossomos 
foram contracorados com DAPI e analisados sob um 
microscópio de epifluorescência.  

Resultados e Discussão 

Harttia sp. apresenta 2n=62 cromossomos (16m + 14sm 
+ 12st + 20a). As marcações apresentaram-se dispersas 
pelos cromossomos, com a presença de blocos 

acumulados nas regiões intersticiais de alguns pares 
(Figura 1). A análise citogenética mostrou que Tc1-
Mariner não colocaliza com regiões cromossômicas 
instáveis já descritas para Loricariidae, como sítios de 
rDNAs 5S (BARROS et al., 2017; GLUGOSKI et al., 
2018), e que portanto não contribuiria na diversificação 
cromossômica em Harttia sp. 

 
Figura 1. Cariótipo de Harttia sp. submetido à FISH, utilizando-se 
sondas de Tc1-Mariner (em vermelho). Barra = 10 μm. 

Conclusão 

Os dados obtidos não permitiram identificar a associação 
do Tc1-Mariner em pontos de quebras e rearranjos 
cromossômicos em espécies de Harttia sp. 
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