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Resumo‌ ‌ 
A‌ ‌família‌ ‌Mytilidae‌ ‌é‌ ‌caracterizada‌ ‌por‌ ‌ser‌ ‌um‌‌               

importante‌ ‌recurso‌ ‌pesqueiro.‌ ‌Dentre‌ ‌estas‌ ‌espécies,‌‌o‌‌             
mexilhão‌ ‌‌Perna‌ ‌perna‌ ‌é‌ ‌‌considerado‌ ‌o‌ ‌maior‌ ‌dos‌‌               
mitilídeos‌ ‌e‌ ‌o‌ ‌mais‌ ‌consumido‌ ‌pelos‌ ‌brasileiros.‌ ‌No‌‌               
entanto,‌ ‌ainda‌ ‌há‌ ‌discussões‌ ‌se‌ ‌a‌ ‌espécie‌ ‌é‌ ‌nativa‌ ‌ou‌‌                   
invasora‌ ‌na‌ ‌costa‌ ‌brasileira.‌ ‌Entretanto,‌ ‌ainda‌ ‌não‌ ‌se‌‌               
tem‌‌certeza‌‌se‌‌este‌‌recurso‌‌é‌‌um‌‌nativo‌‌ou‌‌criptogênico‌‌                   
da‌ ‌costa‌ ‌brasileira.‌ ‌ 

Introdução‌‌ ‌  
Moluscos‌ ‌bivalves‌ ‌da‌ ‌família‌ ‌Mytilidae‌ ‌são‌‌           

animais‌‌bentônicos,‌‌dióicos,‌‌filtradores‌‌‌que‌‌normalmente‌‌           
habitam‌ ‌a‌‌zona‌‌entremarés.‌‌Na‌‌costa‌‌sul‌‌americana‌‌do‌‌                 
Atlântico,‌ ‌a‌ ‌espécie‌ ‌‌Perna‌ ‌perna‌ ‌‌(Linnaeus,‌ ‌1758)‌ ‌de‌‌               
mitilídeo‌ ‌distribui-se‌ ‌desde‌ ‌a‌ ‌Venezuela‌ ‌até‌ ‌o‌ ‌Uruguai‌‌               
(KLAPPENBACH,‌ ‌1965).‌ ‌Possui‌‌um‌‌tamanho‌‌médio‌‌de‌‌             
5‌‌a‌‌8‌‌cm‌‌de‌‌comprimento‌‌da‌‌concha‌‌e‌‌é‌‌considerado‌‌o‌‌                       
maior‌ ‌dos‌ ‌mitilídeos‌ ‌brasileiros.‌ ‌É‌ ‌cultivado‌‌           
especialmente‌ ‌no‌ ‌estado‌ ‌de‌ ‌Santa‌ ‌Catarina‌‌           
(KLAPPENBACH,‌ ‌1965)‌ ‌e‌ ‌ocorre‌ ‌em‌ ‌várias‌ ‌partes‌‌do‌‌               
mundo‌.‌ ‌‌Portanto,‌ ‌o‌ ‌presente‌ ‌trabalho‌ ‌tem‌ ‌por‌ ‌objetivo‌‌               
verificar‌ ‌as‌ ‌diferenças‌ ‌morfológicas‌ ‌como‌ ‌fatores‌‌           
biométricos‌‌e‌‌correlacionar‌‌a‌‌variabilidade‌‌genética‌‌com‌‌             
o‌‌padrão‌‌morfológico‌‌da‌‌concha‌‌nas‌‌de‌‌uma‌‌população‌‌                 
brasileira‌ ‌de‌ ‌‌P.‌‌perna‌‌com‌‌informações‌‌disponibilizadas‌‌             
em‌ ‌diferentes‌ ‌localidades‌ ‌do‌ ‌mundo.‌ ‌ 

Material‌ ‌e‌ ‌Métodos‌ ‌ 
Os‌ ‌espécimes‌ ‌de‌‌‌P.‌‌perna‌‌‌(n=10)‌‌adquiridos‌‌no‌‌               

Mercado‌ ‌municipal‌ ‌de‌ ‌Curitiba‌ ‌(oriundos‌ ‌de‌ ‌cultivos‌ ‌de‌‌               
Santa‌ ‌Catarina)‌ ‌foram‌ ‌transportados‌ ‌ao‌ ‌Laboratório‌ ‌de‌‌             
Zoologia‌ ‌de‌ ‌Invertebrados(LabZoo)/UEPG,‌ ‌fixados‌ ‌em‌‌         
álcool‌‌70%‌‌e‌‌mensurados‌‌com‌‌um‌‌paquímetro‌‌(precisão‌‌               
0,01‌ ‌mm)‌ ‌para‌ ‌medir‌ ‌altura‌ ‌(A),‌ ‌comprimento‌ ‌(C)‌ ‌e‌‌                 
largura‌‌(L)‌‌da‌‌concha,‌‌segundo‌‌Christo‌‌&‌‌Absher‌‌(2006).‌‌                 
Os‌ ‌mexilhões‌ ‌foram‌ ‌pesados‌ ‌(peso‌ ‌bruto‌ ‌–‌ ‌‌PB‌)‌ ‌e‌‌                 
abertos‌ ‌mecanicamente.‌ ‌Para‌ ‌verificar‌ ‌o‌ ‌sexo‌ ‌(macho,‌‌             
fêmea‌‌e‌‌indeterminado),‌‌foi‌‌utilizado‌‌microscópio‌‌óptico.‌‌             
O‌ ‌peso‌ ‌úmido‌ ‌da‌ ‌carne‌ ‌(‌PUCa‌)‌ ‌e‌ ‌da‌ ‌concha‌ ‌(‌PUCo‌)‌‌                   
foram‌ ‌pesados‌ ‌separadamente‌ ‌utilizando‌ ‌balança‌‌         
(precisão‌‌0,01g)‌‌para‌‌verificar‌‌o‌‌índice‌‌de‌‌rendimento‌‌da‌‌                 
carne‌ ‌(‌R‌).‌ ‌As‌ ‌análises‌ ‌moleculares‌ ‌foram‌ ‌efetuadas‌‌no‌‌               
Laboratório‌ ‌de‌ ‌Genética‌ ‌e‌ ‌Evolução(LabGEv)/UEPG,‌ ‌o‌‌           
DNA‌ ‌foi‌ ‌obtido‌ ‌por‌ ‌meio‌ ‌do‌ ‌protocolo‌ ‌de‌‌               
fenol-cloroformio‌ ‌segundo‌ ‌SAMBROOK‌ ‌‌e‌ ‌col.‌ ‌‌(1989).‌ ‌           

Sucessivamente,‌ ‌analisou-se‌ ‌a‌‌integridade‌‌(eletroforese‌‌         
em‌ ‌gel‌ ‌de‌ ‌agarose‌ ‌-‌ ‌0,8%)‌ ‌e‌ ‌quantidade‌ ‌de‌ ‌DNA.‌ ‌A‌‌                     
amplificação‌ ‌do‌ ‌fragmento‌ ‌do‌ ‌gene‌ ‌CO1‌ ‌foi‌ ‌efetuado‌‌               
segundo‌ ‌WOOD‌ ‌‌e‌ ‌col‌.‌ ‌(1994),‌ ‌e‌ ‌sequenciado‌ ‌em‌‌               
termociclador‌ ‌‌MasterCycler‌ ‌Eppendorff.‌ ‌‌Posteriormente,‌‌       
as‌ ‌sequências‌ ‌foram‌ ‌alinhadas‌ ‌e‌ ‌comparadas‌ ‌com‌‌             
dados‌ ‌obtidos‌ ‌de‌ ‌bancos‌ ‌de‌ ‌dados‌ ‌(‌Genbank‌ ‌e‌ ‌‌BOLD‌‌                 
Systems‌).‌‌ ‌  

Resultados‌ ‌e‌ ‌Discussão‌ ‌ 
A‌‌partir‌‌da‌‌morfologia‌‌das‌‌conchas‌‌e‌‌sequências‌‌               

obtidas‌ ‌dos‌ ‌espécimes,‌ ‌foi‌ ‌possível‌ ‌confirmar‌ ‌a‌‌             
identidade‌ ‌da‌ ‌espécie‌ ‌de‌ ‌‌Perna‌ ‌perna‌ ‌‌e‌ ‌estas‌ ‌serão‌‌                 
depositadas‌ ‌no‌ ‌‌GenBank‌ ‌e‌ ‌BOLD.‌ ‌A‌ ‌partir‌ ‌dos‌‌               
resultados,‌ ‌foi‌ ‌possível‌ ‌diferenciar‌ ‌a‌ ‌espécie‌ ‌‌P.‌ ‌perna‌‌               
com‌ ‌outras‌ ‌espécies‌ ‌de‌ ‌mitilídeos‌ ‌e,‌ ‌a‌ ‌partir‌ ‌disso,‌‌                 
reconstruir‌ ‌a‌ ‌árvore‌ ‌filogenética,‌ ‌encontrar‌ ‌na‌ ‌topologia‌‌             
da‌ ‌árvore‌ ‌as‌ ‌sequências‌ ‌com‌ ‌menores‌ ‌mutações‌ ‌e‌ ‌a‌‌                 
substituição‌ ‌de‌ ‌nucleotídeos‌ ‌das‌ ‌sequências.‌ ‌ 

Conclusão‌ ‌ou‌ ‌Conclusões‌ ‌ 
Com‌ ‌a‌ ‌identificação‌‌integrada‌‌(DNA‌‌barcodes‌‌e‌‌             

morfologia‌‌da‌‌concha)‌‌pode-se‌‌efetuar‌‌a‌‌identificação‌‌de‌‌               
P.‌‌perna‌,‌‌no‌‌entanto‌‌se‌‌faz‌‌necessário‌‌o‌‌aprofundamento‌‌                 
dos‌ ‌estudos‌ ‌para‌ ‌confirmar‌ ‌o‌ ‌‌status‌ ‌deste‌ ‌mexilhão‌‌               
como‌ ‌nativo‌ ‌ou‌ ‌invasor‌ ‌no‌ ‌Brasil.‌ ‌ ‌   
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