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Resumo: Este estudo avaliou o impacto de dietas
contendo blends de oleos essenciais e funcionais na
microbiota intestinal de leitdes em creche. Foram
utilizados 180 leitdes divididos em dois grupos:
Controle e OEF. As bactérias mais frequentes foram
Enterobacteriaceae bacterium, Fusobacterium varium,
Clostridium sp, ¢ Sharpea azabuensis, com Dbactérias
restritas somente ao grupo OEF. Os resultados sugerem
que a inclusdo de oOleos essenciais ¢ funcionais
promovem maior diversidade microbiana, contribuindo
para a saude intestinal ¢ o melhor aproveitamento de
nutrientes.

Palavras-chave: aditivos fitogénicos, desmame,
microbioma.

1. Introducio

O desmame ¢ a fase mais critica para a
microbiota intestinal dos leitdes, uma vez que
o estresse compromete a estrutura intestinal e
funcdo de barreira da mucosa (ZHAXI et al.
2020). Os oleos essenciais e funcionais (OEF)
possuem acoes antioxidantes,
anti-inflamatérias ¢ também antimicrobianas,
se tornando wuma alternativa aos danos
entéricos nesse periodo.

2. Materiais e Métodos

180 leitdes foram distribuidos em dois
tratamentos: Controle, dictas livres de
antibioticos, (somente na dieta Ini 2 incluido
amoxicilina + colistina) e OEF (0,06%blend
por ton./racdo). Para avaliagdo de microbiota,
foram realizadas swabs de fezes com pool de 5
animais aleatorios do Controle e OEF. A
biblioteca metagendmica foi construida
utilizando-se o kit comercial Nextera DNA
Library Preparation Kit da [llumina®.

3. Resultados

As bactérias mais frequentes nas amostras
foram Enterobacteriaceae bacterium,
Clostridium sp., Fusobacterium varium e
Morganella morganii (figura 01). Bactérias
como Sharpea azabuensis, Clostridium
bornimense, Anaerobutyricum sp.,
Streptomyces sp., Clostridiaceae bacterium e

Clostridium cellulovorans estavam presentes
apenas em amostras do grupo OEF. Sabe-se
que a diversidade microbiana esté relacionada
a saude intestinal e ao aumento do ganho de
peso didrio (LU et al., 2018). A maior
diversidade e abundancia pode melhorar o
aproveitamento dos substratos da dieta.

Figura 0l- Sequéncias de DNAs e suas proporgdes
encontradas em leitdes alimentados com dietas
contendo OEF e controle.
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Fonte: a autora.

4. Conclusoes

Dietas com oOleos essenciais e funcionais
apresentam maior abundancia e diversidade
microbiana em relagdo a dietas contendo
antibioticos.
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